UNIVERSIDAD NACIONAL DEL SUR

DEPARTAMENTO DE CIENCIAS E INGENIERIA
DE LA COMPUTACION

Sistema hibrido para clasificacion de documentos
aplicado al problema bioinformatico de inferencia de
interaccion proteina-proteina

El estudio de las interacciones existentes entre proteinas es una pieza clave en la compresion de los complejos
mecanismos moleculares presentes en los procesos biologicos. La informacion acerca de interacciones
proteina-proteina mejora el entendimiento sobre ciertas enfermedades, asi como también puede ofrecer
nuevas perspectivas para el desarrollo de tratamientos especificos. Sin embargo, gran parte del conocimiento
sobre estas interacciones muchas veces permanece oculto en la inmensa cantidad de articulos cientificos,

reportes técnicos ydemas trabajos cientificos que dia a dia son publicados.

EN ESTA LINEA DE INVESTIGACION PROPONEMOS DISENAR,

IMPLEMENTAR Y EVALUAR UNA INFRAESTRUCTURA

INTELIGENTE QUE SEA CAPAZ DE INFERIR SI UN DOCUMENTO TRATA SOBRE INTERACCIONES ENTRE PROTEINAS.

Corpus

“ Entrenamiento

BRI Modelo ajustado @asmcador

~._ 6t .. .
\\ ’
\\\ Dl va e /’, NO IPP
~< D, @ - .
s n 7’

Dl ﬁ]
D, -
[Clustering)
Documentos + :
interaccion D, .
! entre proteinas
/ t, b ... \ ~o
Dx b
Topico 1 Dyf” Interfaz de
£t .. busqued(} ’ 3 !
Tépico 2 gxf,, P l
|
1
1

y “‘;‘ ¥ % Resultados
e w@f
Toépico n DX iy

\
& \ Dy / Consultas Evaluacmn
\ —)

xtracmon Generacion de la
de téerminos Poblacion inicial

@

~
S. o _ - Entrenamiento
~ - P P d
Mutacion

Seleccion Recomb1nac1on s Conjuntos de
términos mas
representativos

Evolucion de conjuntos de palabras

Arquitectura propuesta

El objetivo de la arquitectura es identificar las
palabras mas relevantes para documentos que tratan
de interacciones entre proteinas. Este aprendizaje
puede ser aprovechado para entrenar un clasificador
para que sea capaz de inferir si un nuevo documento
trata sobre interaccion entre proteinas. Con el fin de
alcanzar esta meta el sistema se vale de los siguientes

componentes:

~el Modelo inicial del corpus, el cual se genera a partir
de un corpus de documentos previamente identificados
como pertenecientes al topico de interaccion entre
proteinas,

~el Moédulo de clustering, que es el encargado de
identificar posibles subtopicos,

~el Médulo evolutivo, utilizado para inferir la relevancia
de las palabras para cada topico

~el Modelo de ponderaciéon ajustado, utilizado para
entrenar al modulo clasificador y

~el Moédulo clasificador, utilizado para realizar la tarea
de clasificacion final.
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Laboratorio de Investigacion y Desarrollo en

Computacion Cientifica - LIDeCC

El LIDeCC es un grupo de cientificos abocados a
la tarea de diseno e implementacion de
soluciones computacionales efectivas para
problemas cientificos y tecnologicos de alta
complejidad. Dentro del LIDeCC se encuentran en
progreso varias lineas de investigacion orientadas al
estudio de herramientas para optimizacion y
solucion de sistemas no lineales. Estas
herramientas estan siendo utilizadas en areas de
gran interés como bioinformatica e ingenieria
logistica.

Sub-areas de interés en bioinformatica:

ZInferencia de redes regulatorias de genes.
~#Prediccion de propiedades ADMET para el diseno de

medicamentos.
ZInferencia de interaccion proteina-proteina.

Grupo de Investigacion en Recuperacion de
Informacion y Gestion de Conocimiento

Este grupo es parte del Laboratorio de Investigacion
y Desarrollo en Inteligencia Artificial y se dedica al
estudio del tratamiento computacional de grandes
volumenes de informacion. Actualmente se esta
trabajando en el desarrollo de nuevos mecanismos
de razonamiento en la Web que permitan integrar
conceptos de inteligencia artificial con los
algoritmos tradicionales usados porlos buscadores.

* Laboratorio de Investigacion y Desarrollo en Inteligencia Artificial
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